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This study was conducted at International Livestock Management Training Center of the Animal Production Research 

Institute and Department of Animal Production, Faculty of Agriculture, Kafrelsheikh University. The objective of this study 

was mainly share in to detect quantitative traits loci (QTL) affecting somatic cell score (SCS) in milk to improve resistance to 

mastitis in Friesian cows under in Egypt. Blood samples were collected from all cattle and DNA was extracted from blood and 

semen samples. The selected markers were specific to detect QTL for trait SCS in cattle. Markers were amplification in PCR 

machine. 

The results obtained could be summarized as follow: -   

The present results have identified the most likely QTL to be near marker BMS885 on BTA4 and TGLA429-BMS882 on 

BTA26, which reveals alleles that appears to be associated with reduced (SCS). The chromosome under study is more specific 

to for SCS and resistance to mastitis. Microsatellite markers under study showed a relationship between MY, SCS and 

resistance to mastitis. Its may be possible in the future to use microsatellites in marker-assisted selection in a criterion for 

selection for resistance to mastitis in Friesian cows under Egyptian condition and the cows will be more profitability. 
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  دآتوراه الفلسفه في العلوم الزراعية:       الدرجه                        أيمن فؤاد عبدالهادى عاشور : اسم الطالب

        دراسة تأثير بعض مواقع الوراثة الجزيئية على أعداد الخلايا الجسدية و صفات إنتاج اللبن  :عنوان الرساله

  تهاب الضرع في أبقار الفريزيان و الخليط تحت الظروف المصريةلتحسين المقاومة لإل 

  فكرى السيد القربى                         / د.                              أ سعيد أحمد محمود     / د.أ  :لجنة الإشراف

   حسن غازى العوضى  /د                                                         

  
  م٢٠١٠ / ٨ / ٩:    تاريخ الموافقه عة زراآلية ال -قسم الإنتاج الحيواني : القسم 

====================================================== 
  

 و قسم الإنتاج في المرآز الدولي للتدريب علي رعاية الحيوان بسخا التابع لمعهد بحوث الإنتاج الحيواني مرآز البحوث الزراعية أجريت هذه الدراسة 

  التى تؤثر على أعداد الخلايا الجسدية )QTL(المساهمة في الكشف عن مواقع الصفات الكمية  هدفت الدراسة إلى.  آلية الزراعة جامعة آفرالشيخ-الحيواني

ينيا بصفة مات الوراثية و مدى ارتباطها جلتحسين المقاومة لالتهاب الضرع فى ابقار الفريزيان تحت الظروف المصرية و آيفية عمل الانتخاب بواسطة الواس

تم عمل إآثار للواسمات في . منها و من السائل المنوى المجمد ) DNA(تم أخذ عينات الدم من الأبقار و تم استخلاص المادة الوراثية . أعداد الخلايا الجسدية

  .ي اآريلاميد جل في جهاز التفريد الكهربائي الرأسي الأوتوماتيكيو تم حقن ناتج إآثار المادة الوراثية في البول. جهاز إآثار المادة الوراثية

  :و آانت النتائج المتحصل عليها آالآتي

 بينمѧا آѧان موضѧع     BMS885 و أقѧرب واسѧمة لهѧذا الموضѧع    ٤مورجѧان علѧى الكروموسѧوم    - سѧنتى ٤٦حيѧث  آانѧت تقѧع علѧى مѧسافة      ،  QTL تم اآتѧشاف الـѧ ـ 

 وجد أن موضع الـــ.  BMS882. و  TGLA429 و آانت اقرب واسمتين لهذا الموضع هما٢٦على الكروموسوم  مورجان-سنتى ٢٧  على مسافة QTLالــ

QTL الواسمةبالقرب من  ٤الكروموسوم  حتمالاعلىإآثر  يكون أ BMS885 و آذا الــ QTL متين ٢٦الكروموسوم  علىѧبالقرب من الواس  TGLA429 و 

BMS882         ѧوى علѧبن                     حيث أن هذه الواسمات تحتѧى اللѧسدية فѧا الجѧداد الخلايѧل أعѧة بتقليѧا علاقѧى لهѧيلات التѧضرع           . ى الألѧاب الѧة لإلتهѧادة المقاومѧالى زيѧو بالت

   بالتهاب الضرعللمقاومة للإصابةنتخاب للافى المستقبل   SCSمكن إستخدام هذه الواسمات المرتبطة بمـواقع الصفات الكمية لصفة الــ وي
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