
Abstract 

      The present study was carried out at the Rice Research and Training 

Center experimental Farm, Sakha, Kafr EL-Sheikh, Egypt during 2011 

and 2012 rice growing seasons. Forty one rice (Oryza sativa 

L.),genotypes including Egyptian commercial varieties, promising lines 

and introduced varieties were used for evaluation under normal as well as 

drought conditions( irrigation every 12 days) during 2011 and 2012 rice 

growing seasons Molecular diversity among the 41 genotypes under 

study was carried out using 15 SSR markers. The best genotypes under 

water stress conditions were GZ 8450-19-6-5-3, GZ 8452-7-6-5-3, GZ 

5121-5-2, Morobrekan, IET1444 and GZ 1368. These genotypes could be 

used as a donor parents in rice breeding program for improving drought 

tolerance traits to overcome the problem of water scarcity. The results of 

molecular diversity reflected the existence of considerable amounts of 

molecular diversity among the tested genotypes and hence demonstrate 

the feasibility of genetic improvement of drought tolerance using those 

genotypes in the breeding program.  

 



 خلصستالم

 -سخب -بنًشرعت انبحثْت بًزكش انبحٌد ًانخذرّب فِ الأرسبأجزّج ىذه انذراست 

حزكْب ًراثَ  52حى اسخخذاو  .3123ً  3122يصز. خلال يٌاسى سراعت الأرس  -كفزانشْخ

حضًنج أصنبف يحهْت ًأصنبف يسخٌردة نخقًْيب ححج كم ين انظزًف انعبدّت  )انزٍ ببنغًز 

 حى . 3123ً  3122خلال يٌاسى سراعت الأرس  ٌّو( 23فبف )انزٍ كم انًسخًز( ًظزًف انج

نذراست درجت انقزابت انٌراثْت  SSRانذنْم انٌراثَ  انخحهْم انجشّئَ بإسخخذاوإجزاء 

كبنج   ببدٍء ين انبٌادٍء انًعزًف ارحببطيب بخحًم انجفبف. 26ًكذنك اخخببر عذد 

جَ سد ظزًف الاجيبد انًبئَ  ٌنْت ححجأفضم انخزاكْب انٌراثْت نًعظى انصفبث انًحص

أُ إُ , يٌرًبزّكن,  3-6-6232, جَ سد 4-6-7-7-0563, جَ سد  0561-21-7-6-4

ًببنخبنَ ًّكن اسخخذاو ىذه انخزاكْب كأببء فَ بزايج انخزبْت  .2470ً جَ سد  4111 حِ

أظيزث نخبئج   نخحسْن صفت انخحًم نلإجيبد انًبئَ نهخغهب عهَ يشكهت نقص انًْبه.

انخحهْلاث انجشّئْت ًجٌد قذر لا ببص بو ين الاخخلافبث انٌراثْت بًب ّشْز انَ ايكبنْت 

 كًب فَ بزايج انخزبْت نخحًم انجفبف انخحسْن انٌراثَ ببسخخذاو ىذه انخزاكْب انٌراثْت

أظيز ححهْم بعض انبٌادٍء انًزحبطت بخحًم انجفبف ايكبنْت اسخخذاييب نخحذّذ بعض 

 انخَ ًّكن حيجْنيب يع بعض الأصنبف لاعبدة صفت ححًم انجفبف. الأببء
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